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RESUMO:

As mudangas climaticas do Pleistoceno foram fundamentais para a diversificacdo de varios grupos
animais na diagonal de formacgdes abertas. A diagonal de formacgdes abertas sofreu com diversas
mudangas ambientais durante o periodo Quaternario, causando especiagdes, mudancas
demograficas dos taxons, variacdes climaticas e alteragdes em aspectos de paisagens. Neste sentido,
a filogeografia utiliza linhagens genealdgicas para determinar processos de distribuicao geograficas.
Dentre os organismos que sofrem influéncia sob variagdes climaticas em processos de
diversificacdo, anfibios sdo frequentemente utilizados como modelos, devido aos padrdes de
diversidade genética em sua distribuigdo geografica. Entre espécies distribuidas pela diagonal de
formagdes abertas, Pseudopaludicola mystacalis, ou razinha-do-brejo, ¢ extremamente abundante
por toda a extensdo das formagdes. Os padrdes de diversificagdo desta espécie nunca foram
avaliados do ponto de vista filogeografico. Neste trabalho entdo, nossos objetivos foram analisar
quantas sdao as linhagens de P. mystacalis, e testar se eventos histéricos, como as mudancas
climaticas e geomorfologicas da paisagem, influenciaram em sua diversificacdo e na demografia
histérica da espécie. Utilizamos dados ja depositados no Genbank, previamente disponibilizados
por outros autores. Deste banco de dados, 25 sequéncias dos fragmentos 12S e 16S de rRNA
mitocondrial de individuos ao longo da distribuicdo da espécie na diagonal de formacgdes abertas
(Chaco, Cerrado e Caatinga) foram utilizadas. Analisamos arvores de genes por inferéncia
bayesiana no programa BEAST, rede de haplotipos pelo programa NETWORK e diversidade
molecular destas populagdes no Arlequin 3.5. Encontraram 3 populagdes, e as nomeamos de A, B e
C. As populagdes estao localizadas no Pantanal Matogrossense, no Cerrado Paulista € no Cerrado
Piauense, o que indica que a diferenciacdo ocorre como resultado das caracteristicas ambientais.
Estas se separaram durante o Periodo Pleistoceno e estdo em expansdao, segundo o Teste de
Coalescéncia Tajima’s. Durante este, eventos como o soerguimento do Planalto Central e a retragao
de florestas tropicais foram fundamentais para a diferenciacdo de espécies, e certamente estes
influenciaram a formagdo das populagdes encontradas neste trabalho. Além disso, processos
paleogeomorfologicos e climaticos geraram associagdes biogeograficas intimas entre Caatinga,
Cerrado e Chaco, havendo fortes associagdes entre agrupamentos genéticos dos biomas da DFA.
Pesquisas nesta linha sdo fundamentais para entender os eventos que nos proporcionaram a atual
biodiversidade, e consequentemente, entender como possiveis eventos futuros podem moldar a
nossa fauna e flora.
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