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O Brasil é considerado um centro de diversidade genética da espécie Gossypium barbadense, sendo 

encontrada em quase todo território brasileiro, inclusive na planície pantaneira. A preocupação com 

a conservação dos recursos genéticos dessa espécie ganhou maior relevância após a liberação para 

plantio de cultivares transgênicas da espécie Gossypium hirsutum, pois existe a possibilidade de 

fluxo gênico, ou seja, troca de alelos entre as duas espécies. Propor estratégias de conservação e de 

manejo são de fundamental importância para evitar a erosão genética. Uma vez que há possibilidade 

de troca de alelos a espécie G. barbadense pode ser usada como fonte de alelos para o 

melhoramento da espécie G. hirsutum. Assim, métodos eficientes para manipular a variabilidade 

genética são essenciais para o sucesso dos programas de melhoramento de híbridos, utilizando 

combinações entre genitores diferentes que destacam maior divergencia genética e o desempenho 

agronômico superior.  O presente trabalho teve com objetivo avaliar a diversidade genética de 

populações de G. barbadense encontradas na cidade de Aquidauana. Durante o trabalho foram 

coletadas amostras de nove populações naturais, durante as coletas foram realizadas as seguintes 

caracterizações: o local da coleta, altura da planta, cor da flor, cor das folhas, quantidade de lóbos, 

tipo de semente e tipo de fibra. Para este estudo foram utilizados amostras das nove populações, e 

avaliadas as características referente pluma e sementes: massa do capulho, massa da fibra, largura e 

comprimento dos ‘rins’, massa das sementes, largura e comprimento das sementes. Para a análise 

dos componentes principais (PCA) usou-se o software Rbio. Por meio dos resultados constatou-se 

que os dois primeiros componentes explicam 77,51% da variação total. Dentre as características 

avaliadas, a massa, a largura e o comprimento das sementes são as variáveis de maior importância 

na distinção das populações. 
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